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Informatique : développer de nouvelles techniques  
pour l'extraction de connaissances dans les bases 
documentaires scientifiques et techniques

Biologique : appliquer ces techniques au domaine 
de la génomique fonctionnelle notamment pour la 
modélisation des interactions géniques.

Objectifs :

Projet Caderige

Previously, it was shown that the GerE 
protein inhibits transcription in vitro 
of the sigK gene encoding sigmaK.

Exemple :

Interaction
   Type : negative
   Agent : GerE protein
   Target : Expression

    Source : gene SigK
    Product : protein SigmaK


